Supplementary file: Characteristics of studies included in the current meta-analysis.

	Author Year
	Country
	Ethnicity
	Genotyping
	Source
	Cases
	Controls
	Reference

	XRCC1 rs1799782; Arg194Trp

	
	
	
	
	
	TT
	TC
	CC
	TT
	TC
	CC
	

	Abdel-Rahman et al 2000
	Egypt
	African
	PCR-RFLP
	PBC
	0
	11
	37
	0
	5
	43
	[1]

	Hong et al 2005
	Korea
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	25
	94
	90
	26
	82
	101
	[2]

	Moreno et al 2006
	Spain
	Caucasian
	APEX microarray
	HBC
	1
	44
	318
	2
	44
	277
	[3]

	Skjelbred et al 2006
	Norway
	Caucasian
	TaqMan
	HBC
	2
	19
	135
	1
	46
	352
	[4]

	Stern et al 2007
	Singapore
	Asian
	TaqMan
	PBC
	27
	117
	161
	109
	467
	586
	[5]

	Improta et al 2008
	Italy
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	4
	11
	94
	0
	17
	104
	[6]

	Sliwinski et al 2008
	Poland
	Caucasian
	PCR-RFLP
	PBC
	3
	5
	92
	1
	8
	91
	[7]

	Pardini et al 2008
	Czech Republic
	Caucasian
	TaqMan
	HBC
	6
	72
	454
	5
	59
	466
	[8]

	Curtin et al 2009
	USA
	Mixed
	TaqMan
	PBC
	0
	213
	1369
	0
	226
	1724
	[9]

	Brevik et al 2010
	USA
	Mixed
	TaqMan
	PBC
	1
	43
	261
	4
	53
	303
	[10] 

	Gsur et al 2011
	Austria
	Caucasian
	RT-PCR
	PBC
	0
	7
	78
	5
	227
	1431
	[11]

	Muniz-Mendoza et al 2012
	Mexico
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	0
	21
	86
	3
	31
	86
	[12]

	Yin et al 2012
	Japan
	Asian
	PCR-RFLP
	PBC
	66
	298
	321
	81
	327
	368
	[13]                   

	Gil et al 2012
	Poland
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	2
	12
	119
	0
	7
	93
	[14]

	Li et al 2013
	China
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	39
	226
	186
	45
	265
	318
	[29]

	Przybylowska et al 2013
	Poland
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	0
	11
	141
	0
	15
	155
	[15]

	Gao et al 2013
	China
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	29
	141
	145
	42
	174
	223
	[16]

	Dai et al 2015
	China
	Asian
	iMLDR
	HBC
	23
	161
	254
	10
	148
	280
	[17]

	Huang et al 2015
	China
	Asian
	PCR-RFLP
	PBC
	28
	141
	151
	36
	167
	147
	[18]

	Nissar et al 2015
	India
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	12
	29
	59
	3
	19
	78
	[19]

	Lau et al 2017
	Malaysia
	Asian
	RT-PCR
	HBC
	9
	56
	65
	15
	94
	103
	[20]

	Fouad et al 2017
	Egypt
	African
	RT-PCR
	PBC
	4
	28
	18
	0
	6
	44
	[21]

	Meza-Espinoza et al 2023
	Mexico
	Mixed
	PCR-RFLP
	PBC
	0
	39
	107
	3
	40
	103
	[22]

	XRCC1 rs25489; Arg280His

	
	
	
	
	
	AA
	AG
	GG
	AA
	AG
	GG
	

	Yin et al 2012
	Japan
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	8
	103
	573
	3
	134
	641
	[13]

	Brevik et al 2010
	USA
	Mixed
	TaqMan
	PBC
	0
	18
	290
	0
	24
	337
	[23]

	Curtin et al 2009
	USA
	Mixed
	TaqMan
	PBC
	0
	141
	1441
	0
	184
	1766
	[9]

	Moreno et al 2006
	Spain
	Caucasian
	APEX Micorarray
	HBC
	2
	42
	316
	3
	34
	286
	[3]

	Skjelbred et al 2006
	Norway
	Caucasian
	TaqMan
	HBC
	0
	12
	145
	0
	18
	381
	[4]

	Hong et al 2005
	Korea
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	1
	47
	161
	2
	34
	173
	[2]

	Lau et al 2017
	Malaysia
	Asian
	TaqMan
	HBC
	0
	25
	105
	1
	41
	170
	[20]

	Huang et al 2015
	China
	Asian
	PCR-RFLP
	PBC
	8
	94
	218
	12
	86
	252
	[18]

	XRCC1 rs25487; Arg399Gln

	
	
	
	
	
	GG
	GA
	AA
	GG
	GA
	AA
	

	Poomphakwaen et al 2014
	Thailand     
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	102
	101
	27
	126
	97
	7
	[24]

	Zhang et al 2014
	China         
	Asian
	PCR-CTPP
	HBC
	131
	91
	25
	142
	132
	26
	[25]

	Gil et al 2012
	Poland         
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	52
	67
	14
	37
	51
	12
	[14]

	Przybylowska et al 2013
	Poland        
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	41
	69
	40
	61
	79
	30
	[15]

	Procopciuc & Osian 2013
	Romania
	Mixed
	PCR-RFLP
	PBC
	42
	80
	28
	88
	64
	10
	[26]

	Khan et al 2013
	Kashmir     
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	34
	80
	6
	50
	62
	34
	[27]

	Nassiri et al 2013
	Kashmir     
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	63
	37
	30
	75
	30
	45
	[28]

	Li et al 2013
	China           
	Asian
	PCR-RFLP
	PBC
	207
	215
	29
	298
	280
	52
	[29]

	Zhao et al 2012
	China          
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	239
	188
	59
	556
	354
	60
	[30]

	Muniz-Mendoza et al 2012
	Mexico        
	Mixed
	PCR-RFLP
	HBC
	48
	48
	7
	65
	47
	8
	[12]

	Yin et al 2012
	Japan         
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	356
	275
	54
	436
	299
	41
	[31]

	Engin et al 2011
	Turkey          
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	47
	37
	12
	50
	49
	9
	[32]

	Gsur et al 2011
	Austria         
	Caucasian
	RT-PCR
	PBC
	35
	31
	19
	667
	763
	233
	[33]

	Canbay et al 2011
	Turkey           
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	63
	16
	0
	202
	43
	2
	[34]

	Brevik et al 2010
	USA            
	Mixed
	TaqMan
	PBC
	120
	144
	41
	136
	181
	43
	[10]

	Jelonek et al 2010
	Poland       
	Caucasian
	PCR-RFLP
	PBC
	35
	49
	29
	124
	142
	29
	[35]

	Wang et al 2010
	India           
	Asian
	PCR-RFLP
	PBC
	124
	138
	40
	139
	113
	39
	[36]

	Curtin et al 2009
	USA          
	Mixed
	TaqMan
	PBC
	679
	725
	178
	826
	872
	252
	[9]

	Improta et al 2008
	Italy             
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	46
	54
	9
	53
	61
	7
	[6]

	Sliwinski et al 2008
	Poland        
	Caucasian
	PCR-RFLP
	PBC
	47
	37
	16
	39
	45
	16
	[7]

	Kasahara et al 2008
	Japan          
	Asian
	PCR-RFLP
	PBC
	42
	23
	3
	62
	48
	11
	[37]

	Pardini et al 2008
	Czech Republic       
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	229
	233
	68
	219
	240
	73
	[8]

	Stern et al 2007
	Singapore
	Asian
	TaqMan
	PBC
	167
	112
	15
	607
	428
	85
	[5]

	Martinez-Balibrea et al 2007
	Spain             
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	30
	33
	7
	39
	32
	11
	[38]

	Moreno et al 2006
	Spain           
	Caucasian
	APEX microarray
	HBC
	154
	160
	41
	137
	145
	40
	[39]

	Skjelbred et al 2006
	Norway       
	Caucasian
	TaqMan
	HBC
	63
	70
	24
	148
	187
	64
	[40]

	Hong et al 2005
	Korea          
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	112
	88
	9
	136
	64
	9
	[2]

	Krupa & Blasiak 2004
	Poland          
	Caucasian
	PCR-RFLP
	PBC
	23
	19
	9
	39
	45
	16
	[41]

	Abdel-Rahman et al 2000
	Egypt
	African
	PCR-RFLP
	PBC
	22
	21
	5
	37
	9
	2
	[1]

	Gao et al 2013
	China
	Asian
	PCR-RFLP
	PBC
	153
	133
	27
	218
	185
	32
	[16]

	Lau et al 2017
	Malaysia
	Asian
	RT-PCR
	HBC
	65
	53
	12
	109
	84
	19
	[42]

	Hosseini et al 2020
	Egypt
	African
	PCR-RFLP
	PBC
	39
	87
	24
	52
	92
	6
	[43]

	Meza-Espinoza et al 2023
	Mexcio 
	Mixed
	PCR-RFLP
	HBC
	77
	65
	13
	92
	58
	5
	[44]

	Stern et al 2006
	USA
	Mixed
	PCR-RFLP
	PBC
	334
	332
	58
	365
	323
	94
	[45]

	Berndt et al 2007
	USA
	Mixed
	APEX microarray
	PBC
	314
	324
	101
	292
	342
	122
	[46]

	Capungcol et al 2022
	Philipine 
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	34
	36
	0
	20
	50
	0
	[47]

	Huang et al 2015
	China
	Asian
	PCR-RFLP
	PBC
	154
	137
	29
	205
	125
	20
	[48]

	Fouad et al 2017
	Egypt
	African
	RT-PCR
	PBC
	4
	28
	18
	2
	14
	34
	[21]

	Karam et al 2016
	Saudi Arabia
	Caucasian
	PCR-CTPP
	HBC
	32
	21
	37
	20
	30
	50
	[49]

	Mehrzad et al 2020
	Iran
	Caucasian
	PCR-RFLP
	HBC
	83
	78
	19
	96
	51
	13
	[50]

	Yeh et al 2005
	Taiwan      
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	407
	260
	51
	384
	291
	54
	[51]

	Halim et al 2016
	Malaysia
	Asian
	PCR-RFLP
	HBC
	32
	122
	96
	82
	259
	231
	[52]
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